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15230877.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MQFLRLLTLLVSSYFFFFINFSSSLNPDGLSLLALKSAILRDPTRVMTSWSES~DPTPCHWPGIICTHG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RVTSLVL 
15227915.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MKLPSILSLVVSS~IFLCMSFCSSLNSDGLSLLALKSAVDNDPTRVMTHWSES~DPTPCHWSGIVCTNG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RVTTLVL 
47840010.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAAAARAAAVAVVVVVVVLGVEVAAALNTDGLALLALKFAVSEDPNGALSTWRDA~DNDPCGWSGVTCVDGGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GRVAGVEL 
AK069218.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MVLLLLLLLALPAAAGGLAADGQALLAFKAAVLRDPEGALADWDASTAADPCAWNGVSCGAGSGA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GGADRRVVALSLPRKGLVGSLPASP~LPASLRHLNLRSNRLFGELPAPLLSAAAGLQSVVL 
15226197.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MLASLIIFVALLCNVTVISGLNDEGFALLTFKQSVHDDPTGSLNNWNSS~DENACSWNGVTC~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KELRVVSLSIPRKNLYGSLPSSLGFLSSLRHLNLRSNRFYGSLPIQLFHLQG~LQSLVL 
18418404.p  ~~~~~~~~~~~~~~MTSNRSN~~~~LLFSLVLFHFLFVPTQLQALNTDGVLLLTFKYSILTDPLSVLRNWNYD~DATPCLWTGVTCTELGKP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTPDMFRVTSLVLPNKHLLGSITPDLFSIPYLRILDLSSNFFNGSLPDSVFN~ATELQSISL 
15226084.p  ~~~~~~~~~~~~~~MTSNRSN~~~~LFLHLLLLH~~~LPTLIQALNTDGVALLSFKYSILNDPLLVLRNWNYD~DETPCSWTGVTCTELGIP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~NTPDMFRVTSLVLPNKQLLGSVSPDLFSILHLRILDLSDNFFHGSLPDSVSN~ASELRILSL 
30690913.p  ~~~~~~~~~~~~~~MRMELIS~~~~~~~VIFFFFCS~~VLSSSALNSDGLVLMKFKSSVLVDPLSLLQTWNYK~HESPCSWRGISCNNDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KVLTLSLPNSQLLGSIPSDLGSLLTLQSLDLSNNSFNGPLPVSFFN~ARELRFLDL 
15227808.p  ~~~~~~~~~~~~~~MKTQSASPFFFVSFFFFFFFFSSLFLLSSALNSDGVLLLSFKYSVLLDPLSLLQSWNYD~HDNPCSWRGVLCNNDS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~RVVTLSLPNSNLVGSIPSDLGFLQNLQSLNLSNNSLNGSLPVEFFA~ADKLRFLDL 
19300012.q  ~~~~~~~~~~~~~~MEGRWVVV~~FWVLVVMCRG~~~~~~~ACGLNADGVLLLSFKYAVTADPLGALAGWGYA~DESPCAWNGVVCNGFPQADAAAAWTANVTGVAAAEGGNSSAAVPVPSNGTAAAAAGLGVNASLAAAATVSRVISLVLPNAQLSGSLPPELGRVEHLRHLDLSGNSLNGSLPPTLLN~ATELRVLSL 
AK106346.q  MPSNLHACHWHLHSMSSSMAIS~~LLLLLLLLGAGHMTQPTAAALNQDGVLLLSFKFSLLADPLASLAGWGYS~DDTPCAWNGVVCMAFPSS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SASEAARVVSVVLPNAQLVGPIARELGLIEHLRHLDLSGNALNGTVPVELLR~APELRVLSL 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       40                   
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15230877.p  SGRRLSGYIPS~~KLGLLDSLIKLDLARNNFSKPVPTRLFNAVNLRYIDLSHNSISGPIPAQIQS~LKNLTHIDFSSNLLNGSLPQSLTQLGSLVGTLNLSYNSFSGEIPPSYGR~FPVFVSLDLGHNNLTGKIPQIGSLLNQGPTAFAGNSELCGFPLQKLCKD~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGTNPKLVAPKPEGSQI 
15227915.p  FGKSLSGYIPS~~ELGLLNSLNRLDLAHNNFSKTIPVRLFEATKLRYIDLSHNSLSGPIPAQIKS~MKSLNHLDFSSNHLNGSLPESLTELGSLVGTLNFSFNQFTGEIPPSYGR~FRVHVSLDFSHNNLTGKVPQVGSLLNQGPNAFAGNSHLCGFPLQTPCEK~~~~~~~~~~~~~~~~~~IKT~PNFVAAKPEGTQE 
47840010.q  ANFSLAGYLPS~~ELSLLSELVTLSLPYNQLAGQIPVAITALQKLAALDLAHNLLSGQVPAGIGR~LVSLSRLDLSSNQLNGSLPPAIAGLPRLSGVLNLSYNHFTGGIPPEFGG~IPVAVSLDLRGNDLAGEIPQVGSLVNQGPTAFDDNPRLCGFPLKVECAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~EKEDPRIPEAN~~GGMN 
AK069218.q  YGNELYGPIPP~~ELGDLPYLQILDLSSNSLNGTLPPAILRCRRLRSLALGWNNLTGALPQGFARGLSALEHLDLSHNRFSGAVPEDIGNLSRLEGTVDLSHNQFSGQIPASLGR~LPEKVYIDLTYNNLSGPIPQNGALENRGPTAFVGNPGLCGPPLKNPCS~~PDA~~~~~~~~~~~~~MPSSNPFVPKDG~~~~~~ 
15226197.p  YGNSFDGSLSE~~EIGKLKLLQTLDLSQNLFNGSLPLSILQCNRLKTLDVSRNNLSGPLPDGFGSAFVSLEKLDLAFNQFNGSIPSDIGNLSNLQGTADFSHNHFTGSIPPALGD~LPEKVYIDLTFNNLSGPIPQTGALMNRGPTAFIGNTGLCGPPLKDLCQGYQLG~~~~~~~~~~~~~LNASYPFIPSNNPPEDSD 
18418404.p  GSNNLSGDLPK~~SVNSVTNLQLLNLSANAFTGEIPLNISLLKNLTVVSLSKNTFSGDIPS~~~G~FEAAQILDLSSNLLNGSLPKDLGGKS~~LHYLNLSHNKVLGEISPNFAEKFPANATVDLSFNNLTGPIPSSLSLLNQKAESFSGNQELCGKPLKILCSIPSTLSNPPNIS~ETTSPAIAVKPRS~TAP~~~INP 
15226084.p  GNNKVSGELPR~~SISNVASLQLLNLSANALTGKIPPNLSLPKNLTVISLAKNSFSGDIPS~~~G~FEAVQVLDISSNLLDGSLPPDFRGTS~~LLYLNLSNNQISGMISPPFAEKFPASAIIDLSFNNLTGPIPNTPPLLNQKTESFSGNIGLCGQPLKTLCSIPSTLSDPPNIS~ETTSPAIAVMPTT~PTP~~~TNS 
30690913.p  SSNMISGEIPS~~AIGDLHNLLTLNLSDNALAGKLPTNLASLRNLTVVSLENNYFSGEIPG~~~G~WRVVEFLDLSSNLINGSLPPDFGGYS~~LQYLNVSFNQISGEIPPEIGVNFPRNVTVDLSFNNLTGPIPDSPVFLNQESNFFSGNPGLCGEPTRNPCLIPSSPSIVSEADVPTSTPAIAAIPNT~IGSNPVTDP 
15227808.p  SNNLISGEIPV~~SIGGLHNLQTLNLSDNIFTGKLPANLASLGSLTEVSLKNNYFSGEFPG~~~GGWRSVQYLDISSNLINGSLPPDFSGDN~~LRYLNVSYNQISGEIPPNVGAGFPQNATVDFSFNNLTGSIPDSPVYLNQKSISFSGNPGLCGGPTRNPCPIPSSPATVSP~~~PTSTPALAAIPKS~IGSNRETEP 
19300012.q  ADNDISGVLPDGGSVPYSRSLQELNLSNNALAGRLPPALCRLPSLAVLGLANNYLAGELPI~~~GGLAALEVVDLSANYFNGSLPSDFGGSR~~LRFLNISSNKLTGALPTELSAVVPANSTVDLSHNNFTGTVPQAGPFAVQPAAAYEGNPELCGPPLKKMCSIPSSLSNPPN~ATD~SPPAFAAIPKNPTRPSPGAQA 
AK106346.q  AGNGINGALPD~~QVGQLRSLRALNLAGNALSGPIPANLTLLPNLTAVSLANNFFSGALPV~~~GGFPALQVLDVSSNLLNGTLPPDFGGAA~~LRYVNLSSNRLAGAIPPEMASRLPPNVTIDLSYNNLTGAIPTLAPFTVQRPTAFAGNAELCGRPLDSLC~~ASAADPPIN~GTARSPPAIAAIPKNPTEALPGDDT 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    410       420       430       440       450       460       470       480       490       500       510       520       530       540       550       560       570       580       590       60                   
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15230877.p  LPKKPNPSFIDKDGRKNK~~PITGSVTVSLISGVSIVIGAVSISVWLIRRK~~~LS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~STVSTPEKNNTAAPLDD~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~AADEEEKEG~KFVVMDE~GFELELEDLLRASAYVVGKSR~~~SGIVYRVVAGMGSGTVAAT 
15227915.p  LQK~PNPSVISNDDAKEKKQQITGSVTVSLISGVSVVIGAVSLSVWLIRRK~~~RS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SDGYNSETKTTTVVS~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EFDEEGQEG~KFVAFDE~GFELELEDLLRASAYVIGKSR~~~SGIVYRVVAAE~~~~~~~~ 
47840010.q  PGAAAAVGRPPRRRSSPTVPVLAAIVVVAIVAGVILQWQCRRRCAAATARD~~~EE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KESAKDKSGAVTLAGSE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ERRNGGEEGEVFVAVDD~GFGMELEELLRASAFVVGKSR~~~GGIVYRVVPGHG~~~~~~~ 
AK069218.q  GSGAPGAGKNKGLGKVAIVAIVLSDVVGILIIALVFFYCYWRAVSSKEKGNGGAAG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SEGSRCGKDCGCFSRDES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ATPSEHTEQYDLVPLDQ~QVRFDLDELLKASAFVLGKSG~~~IGIVYKVVLEDG~~~~~~~ 
15226197.p  STNSETKQKSSGLSKSAVIAIVLCDVFGICLVGLLFTYCYSKFCACNRENQFGVE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KESKKRASECLCFRKDES~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ETPSENVEHCDIVPLDA~QVAFNLEELLKASAFVLGKSG~~~IGIVYKVVLENG~~~~~~~ 
18418404.p  LTEKPNQTGKSKLKPSTIAAITVADIVGLAFIGLLVLYVYQVRKRRRYPESSKFSF~~~~~FKFCLEKNE~~~AKKSKP~STTEVTVPESPEAKTTCGSCIILTGGRYDETS~~~~~~~~TSESDVENQQTVQAFTRTDGGQLKQSSQTQLVTVDG~ETRLDLDTLLKASAYILGTTG~~~TGIVYKAVLENG~~~~~~~ 
15226084.p  STESTNQTAKSKLKPSTIIGITLADIAGLAIIAMFILYIYQLKKRRSYQEYSTFNV~~~~~LQKCLEKNDTLSVKKSKHNVADALEFTKSPPAKMGCGSWISR~~~RYEETTSV~~~~~~SSESDIENQKPVEAFDRTGGGRVKHNTETQLVTVDG~ETQLELDTLLKASAYVLGTNRS~~DGIVYKAVLENG~~~~~~~ 
30690913.p  NSQQTDPNPRTGLRPGVIIGIVVGDIAGIGILAVIFLYIYRCKKNK~IVDNNNND~~~~~~~KQRTETDT~~~~~ITLSTFSS~~~SSSSPEESRRFRKWSCLR~~KDPETT~~~~~~~~~~~~PSEEEDEDDEDEESGYNANQRSGDNKLVTVDG~EKEMEIETLLKASAYILGATG~~~SSIMYKAVLEDG~~~~~~~ 
15227808.p  NN~~~NSNPRTGLRPGVIIGIIVGDIAGIGILALIFFYVYKYKNNK~TVEKKNNHS~~~~~LEAHEAKDT~~~~~TSLSPSSSTTTSSSSPEQSSRFAKWSCLR~~KNQETD~~~~~~~~~~~~ETEEEDE~~ENQRSGEIGENKKG~~TLVTIDGGEKELEVETLLKASAYILGATG~~~SSIMYKTVLEDG~~~~~~~ 
19300012.q  QAPRG~~~~QEKLRPAAILAIVAGDLAGVGLLFMLFLYIYHIRKKRRQRRHHHHQQ~~QQDSPLQHKSNRAIGDVKTLDIAGAREEKASTSDESSDCSASSGAETSDDDDDGDLKKRSMSFIGRSTPQHHSKKHDHPHHQAAAAPPAPATLVTVDG~DGELEMETLLKASAYILGATG~~~SSIVYKAVLADG~~~~~~~ 
AK106346.q  GAPASGSGQQGRMRMATIIAIAAGDVAGIAVLVVVFMYVYQVRKKRQREEAAKQRMGVVFKKPEPDESPDGIGRSLSCCLRKKAGDESDSTEEVTDTSASK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EGVVAAKAKTDDKKGKDGGGG~~~~AVLVTVDG~EVELEMETLLKASAYILGAAG~~~SSIVYKAVLADG~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSRE~~~KITLLRELGQGSFGMVYEGN~~ARDIIKGEAETR~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILG~~~~~~~RGVSSVVRRCIHKPTCKEY~~AVKIIDVTGGGS~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~TTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIARTIVLQESIGKGRFGEVWRGKWRGE~~~~~~~ 
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15230877.p  FTSSTVVAVRRLSD~~~~~~~GDATWRRK~DFENEVEAISRVQ~~HPNIVRLRAYYYAED~~~~ERLLITDYIRNGSLYS~~~~~~~ALHGGP~SNTLPSLSWPERLLIAQGTARGLMYIHEYSP~~~~~RKYVHGNLKSTKILLDDELLPRISGFGLTRLVSGYSKLI~~~~~~~~G~SLSATRQSLDQTYLTSATTVT 
15227915.p  ~SSSTVVAVRRLSD~~~~~~~GNDTWRFK~DFVNEVESIGRIN~~HPNIVRLRAYYYAED~~~~EKLLITDFINNGSLYS~~~~~~~ALHGGP~SNTRPTLSWAERLCIAQGTARGLMYIHEYSS~~~~~RKYVHGNLKSSKILLDNELHPHVSGFGLTRLVSGYPKVT~~~~~~~~DHSLSSMTQSIDQGFATRLS~~~ 
47840010.q  ~~~~PAVAVRRLSEPDDGDGGSDSGWRRRRAFETEAAAIGRAR~~HPNVARLRAYYYAPD~~~~EKLLIYDYLSNGSLHS~~~~~~~ALHGGP~TASPTPLPWSMRLSIVQGAARGLAYLHECSP~~~~~RRYVHGCIKSSKILLDDELRAHVSGFGLARLVAG~~~~~~~~~~~~~GAHKAAAAQSKKLGGAACALR~~ 
AK069218.q  ~~~~LTMAVRRLGE~~~~~~~~GGLQRFK~EFQTEVEAIGKVR~~HPSIVTLRAYYWSYD~~~~EKLLIYDYIPNGSLSA~~~~~~~AIHGKPGTMTFTPLPWDGRLKIMQGVAKGLSFLHEFSH~~~~~KKYIHGDLRPNNVLLGSNMEPYISDFGLGRLANIAGGSP~~~~~~~FTQSDHAGIEKAQSQQSDAS~~VS 
15226197.p  ~~~~LTLAVRRLGE~~~~~~~~GGSQRFK~EFQTEVEAIGKLK~~HPNIASLRAYYWSVD~~~~EKLLIYDYVSNGNLAT~~~~~~~ALHGKPGMMTIAPLTWSERLRIMKGIATGLVYLHEFSP~~~~~KKYVHGDLKPSNILIGQDMEPKISDFGLARLANIAGGSSPTIQSNRIIQTDQQPQERQQHHHKSVSSEFT 
18418404.p  ~~~~TAFAVRRIET~~~~~~ESCAA~AKPKEFEREVRAIAKLR~~HPNLVRIRGFCWGDD~~~~EKLLISDYVPNGSLLCFFTATKASSSSSSSSSLQNPLTFEARLKIARGMARGLSYINEK~~~~~~~~KQVHGNIKPNNILLNAENEPIITDLGLDRLMTPAR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ESHTTGPTSS~ 
15226084.p  ~~~~AAFAVRRIGA~~~~~~ESCPA~AKFKEFEKEVQGIAKLR~~HPNLVRVRGFVWGKE~~~~EKLLISDYVPNGNLP~~~~~~LSSISAKSSSFSHKPLSFEARLKLARGIARGIAYIHDK~~~~~~~~KHVHGNIKANNILLDSEFEPVITDMGLDRIMTSA~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~HLLTDGPLSS~ 
30690913.p  ~~~~RVFAVRRLGE~~~~~~NGLSQ~RRFKDFEPHIRAIGKLV~~HPNLVRLCGFYWGTD~~~~EKLVIYDFVPNGSLVN~~~~~~PRYRKGGGSSSPYHLPWETRLKIAKGIARGLAYLHEK~~~~~~~~KHVHGNLKPSNILLGHDMEPKIGDFGLERLLTGETSYIRAGGS~SRIFSSKRYTTSSREFSSIGPTPSP 
15227808.p  ~~~~TVLAVRRLGE~~~~~~NGLSQQRRFKDFEAHIRAIGKLV~~HPNLVRLRGFYWGTD~~~~EKLVIYDFVPNGSLVN~~~~~~ARYRKGG~~SSPCHLPWETRLKIVKGLARGLAYLHDK~~~~~~~~KHVHGNLKPSNILLGQDMEPKIGDFGLERLLAGDTSYNRASGS~SRIFSSKRLTASSREFGTIGPTPSP 
19300012.q  ~~~~TALAVRRIG~~~~~~~ESGGA~DKLKDFEAQVRAVARFR~~HPNILRLRGFYWGAD~~~~EKLLIHDYATNGSLAN~~~~~~IAFSRRFGASSPLQLSLEARLRIARGVARGLAFIHEK~~~~~~~~KGVHGNVKPSNILLGADMEPWIGDFGLDRLLSG~EAVHRSTGASARLFGSKRSMHSTSSLPDLSQMPGA 
AK106346.q  ~~~~AVLAVRRIGS~~~~~~DDAGV~RRFSEFDAHMRAIARLR~~HANILRLRGFYWGPD~~~~EMLLIHDFAANGSLAN~~~~~~ISVKRKTGSS~PISLSWSSRLRIARGVARGLAFLHDK~~~~~~~~KFVHGNVRPSNILLDADMEPLLADLGIHRLIRGGDTLKPAAAAGAGRFGSKR~~~SAKSLPDLSPPPGA 
1ir3_IRK    ~~~~~~VAVKTVNES~~~~~~~~ASLRERIEFLNEASVMKGFT~~CHHVVRLLGVVSKGQ~~~~PTLVVMELMAHGDLKSYLR~~~SLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAK~~~~~~~~KFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDX~~~~~~~~~~~~~~~~~~~XRKGGKGLLPVR~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~FSAEEVQE~~~~~~~~~~~~~LREATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTYETNT~~~~FFFLVFDLMKKGELFD~~~~~~~~~~~~~YLTEKVTLSEKETRKIMRALLEVICALHKLN~~~~~~~~IVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGE~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KLREVCGTPS~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~EVAVKIFSS~~~~~~~~~~~~REERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNKDNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFD~~~~~~~~~~~~~~YLNRYTVTVEGMIKLALSTASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSAT~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~DTIDIAPNHRV 
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15230877.p  ~~~~~~~~~~~~~~RITAPTVAYLAPEARAS~~~~SGCKLSQKCDVYSFGVVLMELLTGRLPNASSKNNGEE~LVRVVRNWVKEEKPLSEILDPEILNKGH~~~~ADKQVIAAIHVALNCTEMDPEVRPRMRSVSESLGRIKSD~~~~~~~~~~~~~~~~~  
15227915.p  ~~~~~~~~~~~~~~~VSAPAAAYLAPEARAS~~~~SDCKLSHKCDVYSFGVILLELLTGRLPYGSSENEGEEELVNVLRKWHKEERSLAEILDPKLLKQDF~~~~ANKQVIATIHVALNCTEMDPDMRPRMRSVSEILGRIK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
47840010.q  ~~~~~~~~~~~~~~~GGGGALAYVAPELRTPGG~~AAAAATQKGDVFALGVVLLEAVTGREP~~~TEGEGGLELEAWVRRAFKEERPLSEVVDPTLLGEVH~~~~AKKQVLAVFHVALGCTEPDAELRPRMRAVAESLDRINA~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK069218.q  ~~~~~~~~~~~~~~PLVGKGSCYQAPEALKT~~~~~~LKPSQKWDVYSYGVILLEMITGRSP~VVLLETMQMDLVQWVQFCIEEKKPSADVLDPSLARDSE~~~~REDEMIAALKVALACVQANPERRPSMRHVAGTLDHLNGSG~~~~~~~~~~~~~~~~  
15226197.p  ~~~~~~~~~~~~~~AHSSSGSYYQAPETLKM~~~~~~VKPSQKWDVYSYGIILLELIAGRSP~AVEVGTSEMDLVRWVQVCIEEKKPLCDVLDPCLAPEAE~~~~TEDEIVAVLKIAISCVNSSPEKRPTMRHVSDTLDRLPVAGD~~~~~~~~~~~~~~~  
18418404.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~SPYQPPEWSTS~~~~~~LKPNPKWDVYSFGVILLELLTSKVF~~~SVDHDIDQFSNLSDSAAEENGRFLRLIDGAIRSDVAR~~~HEDAAMACFRLGIECVSSLPQKRPSMKELVQVLEKICVLV~~~~~~~~~~~~~~~~  
15226084.p  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~LQDQPPEWSTS~~~~~~QKPNPKWDVYSFGVILLELLTGIVF~~~SVDRDL~~~~~VRDSETDEKSWFLKLVDGEIRVEVAH~~~REDEAVACLKLGYECVSSLPQKRPSMKEVVQVLEKMFV~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
30690913.p  ~~~~~~~~~~~~SPSSVGAMSPYCAPESFRS~~~~~~LKPSPKWDVYGFGVILLELLTGKIV~~~SVEEIVLG~~~~NGLTVEDGHRAVRMADVAIRGELDG~~~KQEFLLDCFKLGYSCASPVPQKRPTMKESLAVLERFHPNSSVIKSSSFHYGH~~~~  
15227808.p  ~~~~~~~~~~~~SPSSVGPISPYCAPESLRN~~~~~~LKPNPKWDVFGFGVILLELLTGKIV~~~SIDEVGVG~~~~NGLTVEDGNRALIMADVAIRSELEG~~~KEDFLLGLFKLGYSCASQIPQKRPTMKEALVVFERY~PISSSAKSPSYHYGHY~~~  
19300012.q  GASPCGSSSAATSAAAAAAPPPYQAPECLKN~~~~~~LRPNTKWDVYSFGMVLLELLSGRVY~~~SEVELCQ~~~WHAGFVVEERSRLLRMADPTLRGEADG~~~REDALLACFKLAFACCAMAPGKRPAMRDAVLVLDRIPCSSSSASTTTTTTAAAAIP  
AK106346.q  ~~~~~~SPLAGPSGSGDTAVAQYQAPEGVKN~~~~~~PKANAKWDVYSLGMVLLELVAGRAL~~~TSLELCQ~~~WSS~~AEESGQQVFRLADAALRGEMAG~~~REEALASCLRLGFACCAMAPHKRPSMKEVVAAMDRIPSPSSSAQ~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~WMAPESLKDG~~~~~~VFTTSSDMWSFGVVLWEITSLAEQ~~~~~~~~~~~~~~~PYQGLSNEQVLKFVMDGGYLDQPDN~~~CPERVTDLMRMCWQFN~~~PKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFPEVSFFHSEENK~~~  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~YLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDMWSTGVIMYTLLAGSPP~~~~~~~~~~~~~~~~FWHRKQMLMLRMIMSGNYQFGSPE~~~WDDYSDTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  G~~~~~~~~~~~~~~~~~~TKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADIYAMGLVFWEIARRCSIGG~IHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQSCEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~  
 


